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Németh E., Javorszky B., Fehér T., Kushkumbaev, A.K.: Traces of early Hungarian markers
along Irtysh river. While most researchers put the early Hungarians into the vicinity of the
Southern Urals in the few centuries before they entered written history, it is still open what was
before, how this core formed, where they had come from. In this study we identify with genetic
comparison a possible microregion along the Irtysh as a point of departure for at least some
components of the early tribal core. We also review relevant archaeological research and show
that some studies have identified essentially the same microregion.
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Bevezetés

A magyar Ostorténetben a genetikai alapt kutatdsok két kiilonb6zé megkozelitést
kévetnek. Az egyik a honfoglalok, illetve Etelkdz és a Dél-Ural vidék Ugynevezett
magyargyanus temetdinek génallomanyat és bioldgiai kapcsolatait térképezi fol. A masik
modszer a ma él6 emberekbdl vett mintdkban azt keresi, hogy mi koti 6ssze a mai
magyarokat a legkdzelebbi nyelvrokonainkkal, és a k6zds DNS-komponensek alapjan
probalja meg rekonstrudlni a magyar vandorlast.

Ma mar kimondhatd, hogy a két médszer eredménye dsszeért. Kider(lt, hogy mindkét
esetben a mai Baskiriaba, Kelet-Tatarsztanba és a cseljabinszki régidba vezetnek a szalak.
A honfoglalok legkozelebbi biologiai kapcsolatai ez utobbi régidban talalhatok (Cs6sz és
mtsai 2016, Németh és mtsai 2017, Neparaczki és mtsai 2019, Nagy és mtsai 2021).
Ugyanitt kiugréan magas az ugor migraciés marker, az N-B539/ N-Y 13850 aranya (Post
és mtsai 2019). A baskir génallomany széles spektrumu vizsgalata is megerdsiti, hogy a
mai baskirok tirk, ugor és indoer6pai csoportok otvdzetei (Triska és mtsai 2017). Ujelgi
kiemelten fontos temetd a dél-urali régidban a magyar Gstorténet szempontjabol. Olekszij
Komar még azt is elképzelhetonek tartotta, hogy kozvetleniil ebbdl a mikrorégiobol
indultak a honfoglalok el6dei nyugatra (Tirk és mtsai 2024). Ujelgiben a finnugor
szempontbol fontos N-haplocsoport aranya 86%, és Y-STR alap( becslések alapjan pedig
47-69% az N-B539/N-Y 13852 ardnya (Csaky és mtsai 2020).

Most egy olyan dolgozatot szeretnénk ismertetni, amelynek eredményei magyar
szemponthol kuléndsen izgalmasak. A Jelena Balanovszkaja fémjelezte orosz genetikai iskola
kutatéi jegyzik (Ponomarjov és mtsai 2024). Témaja els6sorban az obi-ugor apai vonalak
feltérképezése, de mélyebb felbontasban ismerhetjiik meg a szibériai tatarok génallomanyat is.
Négy hanti és egy manysi populaciot vizsgaltak meg. A négy hanti populacid: szurguti,
berjozovkai, belojarszkiji és nyizsnyevartovszki. A manysi mintak az Ural és az Ob kozotti
nagy térségbdl szarmaznak. Harom észrevételt szeretnénk fiizni a tanulmanyhoz.

43


https://doi.org/10.20330/AnthropKozl.2024.65.43

Az N-L1034/N-B540 alcsoport

Az els6 észrevételiink szerint egyetlen olyan haplocsoport van, amelyik mind a négy
hanti populdciéban megtalalhat6. Ez pedig az N-L1034/N-B540 alcsoport. Az N-L1034
alcsoport ismerds lehet az olvasoknak, mert ez volt az az alcsoport, amely 6sszekdtotte a
magyarokat és manysikat (Fehéret és mtsai 2015). Azaz egyetlen olyan alcsoport van,
amelyik az 6sszes ugor populéciéban megtalalhatd.

Mit jelent ez kozérthetéen? Azt, hogy bizonyosan élt egy Osapa, akinek apai vonalil
leszarmazottai minden ugor kdzodsségben megtalalhatok. Tovabb ndveli ennek az
Osapanak a jelent6ségét, hogy ma €16 leszarmazottai apai vonalon csak ott fordulnak el
nagyobb aranyban, ahol valaha nagyobb ugor kdzosségek éltek. Azaz az N-L1034/N-
B540 nemcsak 0Osszekoti az ugor népeket, hanem el is valasztja 6ket mas népektdl.
Azoktol a kozosségektdl, amelyekbe nem olvadtak be nagyobb aranyban ugor eredetii
csoportok. Az ilyen informativ markereket nevezzik migraciés markereknek.
Természetesen nem allitjuk, hogy csak egyetlen ugor dsapa ¢élt volna, de azt igen, hogy a
korai ugor kozodsség viszonylag kis 1étszamt lehetett. Mindez nem annyira meglepd, ha
figyelembe vesszik, hogy a szibériai tajga &vezetben ma is rendkiviil alacsony a
népstriiség, és évezredekkel ezeldtt még alacsonyabb lehetett.

A korai ugor csaladfa

A masodik észrevételiink az, hogy az orosz kutatok eredménye megerdsitette azt a
feltételezésiinket, miszerint harom kiemelten fontos ugor 6sapaval szamolhatunk, akik
mind az N-B539/N-Y13852 marker hordozdi. Az N-Y24361/N-B545 &g csak a
magyarokban, a baskirokban és a volgai tatarokban taldlhato meg. Az N-L1034/B540
alcsoport két agra bomlik az N-Y28538 alcsoportra és az N-L1442-re. Az el6bbi csak az
obi-ugorokban talalhaté meg. A N-L1034/B540 hantik Kkizér6lag, az N-L1034/B540
manysik elsopr6 tobbsége az N-Y28538 alcsoportba esik. Az N-L1034/B540 magyarok, a
baskirok és volgai tatarok viszont a masik alcsoportba, az N-L1442-be tartoznak
(https://www.yfull.com/tree/N-L1442/). Ezt a harmas felosztast mi is megeldlegeztiik mar
korabban alacsony mintaszam mellett (Németh és mtsai 2024), de igazin meggy6z6
adatsor csak a most ismertetett tanulmanyban jelent meg. Egy nagy mintaszamd baskir,
volgai tatar vizsgalatra még sziikség lenne, hogy lassuk, valéban az N-L1034/B540
baskirok és volgai tatdrok zéme az N-L1442 alcsoportba tartozik (1. t&blazat), de
egyel6re minden jel erre mutat (https://www.yfull.com/tree/N-L1442/).

Egy alcsoportot egymassal ekvivalens markerek hatdroznak meg. A jelen dolgozatban
nem minden esetben azt a megnevezést, azt a markert hasznaltuk, amelyik az eredeti
tanulmanyban szerepel. Példaul az N-Y28538 marker ekvivalens az N-Y28540, az N-
B545 az N-Y 23461 és az N-B539 az N-Y13852 markerrel.

Mindenesetre ez azt jelenti, hogy az ugor Osapat az N-B539/N-Y13852 marker
fémjelzi, aki nagyjabol 4100-4200 éve élt (https://www.yfull.com/tree/N-Y13850/). Ezt
az embert mi Ugor Abrahamnak vagy Mancsanak (man¢s) neveztiik el (Németh és mtsai
2024). Az idoérend témajahoz szorosan hozzatartozik, hogy a Holocén egyik legsulyosabb
éghajlati eseménye 4200 évvel ezel6tt kezdodott és vilagszerte komoly befolyast
gyakorolt az emberi kdzosségekre (Persoiu és mtsai 2019). A nagyjabdl 300 évig tarto
kataklizma régionként eltérd hatast fejtett ki. A témank szempontjabol fontos Szibériaban
példaul a szibériai anticiklon dramai modon megerdsddott és joval nagyobb teriiletekre
terjesztette ki hatasat. A szibériai anticiklon fagyos, magasnyomast levegdje manapsag is
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minden télen atveszi az uralmat Szibéria folott. Az alabbi manysi monda jél illusztralja
mit jelent, amikor felerdsodik a szibériai anticiklon: ,,Ojka, az Eszaki Széloreg, a
tengeren tul élt, az alsé oldalon. Ejjel-nappal fujt, megallas nélkiil. A foldén ezért nagyon
hideg volt. Az emberek sokat szenvedtek az Eszaki SzéItdl. Télen-nyéaron csak fijt
szlinteleniil. Nem mult el nap, hogy valaki meg ne fagyott volna.” (Domokos 2004, 34).

1. tablazat. A témank szempontjabél fontosabb N-alcsoportok topoldgiaja
(TMRCA: utols6 kozos 6st6l vald szétvalas ideje).
Table 1. Topology of the most important N subclades from our research point of view
(TMRCA: time to the most recent common ancestor).

TMRCA  Jellemz6 nyelvi eléfordulas —
(1000 év—  Most important linguistic

years) affiliation in recent

Marker populations

M2018 7,5 Eredetileg Jakutfold —
originally Yakutia

M2018>>Y9022 4,0 Permiek, mordvinok, marik —
Permic, Mordva, Mari

M2018>> M2019 49 Jakutok, magyarok, Abak,
baskir Jenei (becslés)
nemzetség — Yakuts,
Hungarians, Abas, Bashkir
Jenei clan (prediction)

M2018>> M2019>>M2016 2,4 Jakutok — Yakuts

M2018>> M2019>>PH1612 2,2 Magyarok, Abak, baskir Jenei

nemzetség (becslés) —
Hungarians, Abas, Bashkir
Jenei clan (prediction)

M2018>>1.1026 4,7 Balti-finn, ugor, burjat,
csukces — Baltic-Finnic, Ugric,
Buryat, Chukch

M2018>>1.1026>>B197 Csukcs, burjat, avar —
Chukch, Buryat, Avar
M2018>>L1026>>B197>>B202 2,6 Csukcs — Chukch
M2018>>L.1026>>B197>>F4205 2,3 Burjat, avar — Buryat, Avar
M2018>>1L.1026>>VL29 3,6 Déli balti-finn, mari —
southern Baltic-Finnic, Mari
M2018>>1L.1026>>71936 4,2 Eszaki balti-finn, ugor —
North Baltic-Finnic, Ugric
M2018>>1L.1026>>Z1936>>21934 4,1 Eszaki balti-finn — North
Baltic-Finnic
M2018>>1.1026>>71936>>B539 41 Ugor — Ugric
M2018>>1.1026>>71936>>B539>>B540>>Y 28538 3,6 Obi-ugor — Ob-Ugric
M2018>>1L.1026>>71936>>B539>>B540>>1.1442 2,5 Magyar, baskir, volga tatar —
Hungarian, Bashkir, Volga-
Tatars
M2018>>1.1026>>71936>>B539>>B545 2,3 Magyar, baskir, volga tatar —
Hungarian, Bashkir, Volga-
Tatars
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Idérendben szintén ide csatlakozik a bronzkori szejma-turbindi régészeti horizont is,
amely szintén a holocén klimavalsaggal utan kozvetlendl jelent meg Szibériaban és nagy
sebességgel, tébb hullamban terjedt nyugat felé a tajga évezetben. Ma mar azt is tudjuk,
hogy finnugor elemek vannak tébb szejma-turbindi temetében, a szamuszi formahoz
tartoz6 Tatarka Hill-i temet6ben feltart csoport pedig homogén finnugor eredetii (Zeng és
mtsai 2023).

Térjlnk vissza egy pillanatra arra az észrevételre, hogy az N-L1034/B540 alcsoport
két agra bomlik: az N-Y28538 alcsoportra és az N-L1442-re. Ez nem kevesebbet jelent,
minthogy az ugor kdzdsség nyelvi szétvalasanak van bioldgiai nyoma is. A nyelvek és
leszarmazasi agak elvalasnak parhuzamba allitdsa természetesen nem automatikus. A
biolégiai elvalas utan is alkothattak egy nyelvi kozdsséget az N-L1034/B540 &sapa
leszarmazottai. Tovabba, a mar valoban elkilénilt kdzdsségekben a nyelvek 6nallova
valasa is évszazadokon keresztill tarthatott. E16szor csak nyelvjarasokka véltak szét a két
kozosség nyelvei, majd olyan mértékben eltavolodtak egymastdl, hogy mar nem is
érthették egymast a besz¢él1dik. Tehat az N-Y28538 és az N-L1442 alcsoport 4100 éve
kezdddott elvalasa (https://www.yfull.com/tree/N-Y 13850/) fels6 hatart jelent az obi-ugor
és magyar nyelv elvalasanak kezdetére. A ma é16 N-Y 28538 alcsoporthoz tartozok utolso
k6z0s Ose pedig 2900 éve élt (Ponomarev és mtsai 2024). Ekkorra a magyarok és obi-
ugorok elddeinek fizikai elvalasa tehat mar nagy valdsziniiséggel megtortént.

A magyar szempontbol igen érdekes harmadik észrevétel, hogy az N-L1034/N-B540
és az N-Y24361/N-B545 ismert egyiittes eléforduldsa Nyugat-Szibéridban az iszker-
tobolszki (Iszker — méas néven Szibir vagy Kaslik — a Szibériai tatar Kansag févarosa volt,
17 km-nyire a mai Tobolszk varosatol) tatarokra korlatozodik. Azaz egybdl pontositani
kell egy korabbi allitdsunkat. Az N-Y24361/N-B545 nemcsak a magyarok, a baskirok, a
volgai tatdrok kozott, hanem az iszker-tobolszki tatarokban is megtalalhato. Késbbi
kutatdsoknak kell meger6siteniink, hogy az iszker-tobolszki tatdrokban talélhaté N-
L1034/N-B540 mintak az N-Y28538 vagy az N-L1442 alcsoportba, esetleg mindkettGbe
sorolhatok.

A mintdk harom Tobolszktdl keletre fekvo, Irtis menti telepiilésrdl szarmaznak.
Noveli a mikrorégid fontossagat, hogy egy Eurdpaban, s6t Nyugat-Szibéridban is
rendkivil ritka alcsoport, az N-M2019 is jelen van itt. Az N-M2019 Eurdpédban a
honfoglald és mai magyarokban (Féthi és mtsai 2020), az Ab&kban (Varga és mtsai 2024)
és a baskiroknal, a Jenej nemzetségben talalhat6 csak meg (Balanovskaja és mtsai 2017).

Nem tudjuk, hogy mikor és milyen folyamatok révén keriilt ez a harom komponenst
hordozd népesség a teriiletre. Elképzelhetd, hogy a Kazanyi Tatar Kénsag bukasat
kovetben volgai tatarokkal érkeztek ide a kérdéses alcsoportok. De az is elképzelhetd,
hogy az N alcsoportok nyugati irany( vandorlasanak egyik korabbi szakaszanak a
lenyomatat taldltdk meg a kutaték. Annyi mindenesetre elmondhatd, hogy a kdzelbdl
ismert egy apai vonalak tekintetében viszonylag homogén, feltételezhetéen ugor eredetii
temetd. A szargatkai kulturkdrhoz tarthaté Bitija leldhelyen feltart mintdk nagy tobbsége
(7/10) az N-haplocsoporthoz tartozik, és a legkorabbi N-B539-ként azonositott
archeogenetikai minta is innen szarmazik (Gnecchi-Ruscone és mtsai 2021). Egy NO-
ként azonositott mintat is N-nek szdmoltunk, mert az archeomintak téredezettsége miatt a
mintak besorolasat altaliban csak felsé becslésnek tekinthetjiik. Erdekes modon nem
messze Bitijatol a gorohovai régészeti kultrdhoz tartoz6 sirban, Kokonovkaban 2/2 az
N-haplocsoport ardnya, és az egyik minta beazonositasa egészen az N-L1026-0s markerig
sikeriilt (Gnecchi-Ruscone és mtsai 2021). Szintén ebben a mikrorégiéban van egy
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szejma-turbinGi régészeti horizonthoz tartozd minta, Rosztovkabol (1/9), amely
azonositasa az N-Z1936-os szintig sikerilt (Zeng és mtsai 2023).

Ugy tiinik, hogy vaskori archeogenetikai mintak sora bizonyitja, hogy az Irtis melléke
és Omszk varos kornyéke gazdag az ugorokhoz kdthetd emberanyagban. Nem gondoljuk
azt, hogy a térben és idoben egyarant kifejezetten nagy kiterjedésti szargatkai kulttrat
etnikailag homogén népesség alkotta volna, de azt igen, hogy egyes mikrorégioiban kihalt
ugor agak vagy akar a magyarok elddei is élhettek.

Az iszker-tobolszki tatarok a Szibériai Tatar Kéansag kdzponti teriiletén éltek, és a
kansag elitjét alkottak (Agdzhoyan és mtsai 2016).

Mindenesetre tovabbi vizsgalatok sziikségesek annak eldontésére, hogy lehetett-e itt
egy korabbi magyar szallasteriilet. Ami elsdre ellentmond ennek a lehetdségnek, hogy a
terlilet a tajga Gvezetében fekszik. Marpedig a dél-urdli régidban a magyarsadgot mar
egyértelmlien az erdSs sztyeppéhez kototte az életmodja. Az ellentmondas mégis
feloldhato, mert maga a mikrorégio, az Irtis volgye erdds sztyeppe. A térkép (1. abra)
alapjan a vizsgalt tertlet, az Irtis menti potcsevasi kultdra északi részén fekszik. Pontosan
ott, ahol egyes kutatok a kusnarenkovoi edénytipus bolcs6jét feltételezik és a
protomagyar népességgel hozzak dsszefliggésbe (Zelenkov 2018).
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1. dbra: A témank szempontjabol fontos régészeti kultirak, leldhelyek (kereszt) és recens mintak
(fekete gombostit) forrasai — 1: Bakalda, 2: Kusnarenkovo, 3: Potcsevas (a hosszan elnyulé sav az
erdds sztyeppe).

Fig. 1: The most important archeological cultures, sites (cross) and sources samples of recent
population (black ball) — 1: Bakalda, 2: Kushnarenkovo, 3: Potsevas (long strip is forest-steppe).

Tudomanytorténeti okokbdl megemlitjiik, hogy Vékony Gabor a magyarok szavartoi

aszfaloi elnevezését tarka lovu lovasoknak forditotta, és egy olyan néppel azonositotta,
amelyik az Irtis mentén élt (Vékony 2002, 182). Azt is hozz4 kell tennunk, hogy Vékony
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Gabor keletebbre és délebbre feltételezte a magyar dshazat, mint ahol ma az iszker-
tobolszki tatarok élnek. Masodsorban: egy vezetéknevet tartalmaz6 adatbazis szerint a
Madjarov személynév 60%-a Tyumen régiéban van jelen
(https://forebears.io/surnames/madyarov). Az iszker-tobolszki tatarok a tyumenyi
régioban élnek. Harmadrészt, Kazahsztanban €1 egy magat madijarnak nevezd nemzetség,
amelynek kdzpontja szintén az Irtis-mente, egy Karatal nevii telepiilés volt (Absaljamova
és mtsai 2024).

Kovetkeztetések

A torténettudomanyban a fiiggetlen forrasokbodl szarmazé allitasokat egyértelmiien
megbizhatobbnak tartjuk, mint azokat, amelyekr6l csak egyetlen forras tudosit.
Esetiinkben is errl van szo. Kiilonb6z6 tudomanyagak kutatdi egymastol fliggetleniil
ugyanabban a mikrorégioban talaltak korai magyarokra utalo jeleket. Azaz véleménylink
szerint egy Ural-vidék el6tti lehetséges magyar szallaster(iletet azonositottunk.

Természetesen esetiinkben sem a genetikai, sem a régészeti érv nem perdéntd. A
rendelkezésre all6 genetikai adatokbdl nem kovetkeztethetlink az érintett alcsoportok
korabbi foldrajzi helyzetére. Es egyel6re egyaltaldn nem elfogadott széles korben az sem,
hogy a kusnarenkovoéi edények ebbdl a mikrorégiobol indultak volna az Ural felé. Mégis
elgondolkodtatd, hogy a két kiilonb6z6 tudomanydg képvisel6i Aaltal azonositott
mikrorégio lényegében egybeesik. Kicsit olyan ez, mintha két eldobott tii véletleniil
egymasra esne a szénakazalban. Nem lehetetlen, de nem is valoszinii.

Az Irtis mente tehat véleményiink szerint tovabbi kutatasra érdemes teriilet a magyar
Ostorténet szempontjabol. Az egyeldre szorvanyos adatok alapjan elképzelhetonek tartjuk,
hogy az eredeti magyar szallasterilet délebbre lehetett, mint ahol most az iszker-tobolszki
tatarok élnek. Elképzelhetd, hogy katonai tamadas vagy mas kiils6 erd tolta északabbra a
magyarsagot Tobolszk iranyaba az Irtis mentén. A mikrorégié mérete kérdéseket vet fel a
korai magyarsag lélekszdmaval kapcsolatban is. Szintén tovabbi vizsgalatok dénthetik el,
hogy az Irtis menti madijar nemzetségnek lehet-e akarcsak kozvetett kdze ehhez az
egyeldre hipotetikus délebbi magyar szallasteriilethez.

* % *

Kdszonetnyilvanitds: Ez a tanulméany nem sziilethetett volna meg Pamjav Horolma és kiléndsen
Klima LaszIo segitsége nélkiil, akik a kéziratban szereplé formai hibdak sorozatat javitottak ki és
fontos pontositasokkal, kiegészitésekkel jarultak hozza a dolgozathoz.
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